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(57) Abstract 

The invention is directed to pu- 
rified and isolated novel SVPH3-13 or 
SVPH3-17 polypeptides, the nucleic acids 
encoding such polypeptides, processes for 
production of recombinant forms of such 
polypeptides, antibodies generated against 
these polypeptides, fragmented peptides 
derived from these polypeptides, and the 
uses of the above. 
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ACTIN ADAM 23 ADAM 22 
(SVPH3-17)(SVPH3-13) 



WO 99/41388 



PCT/US99/03016 



SEQUENCE LISTING 



<110> 



Cerretti, Douglas P. 



<120> 



SVPH3-13 AND SVPH3-17 DNA AND POLYPEPTIDES 



<130> 



03260.0051-00304 



<140> 
<141> 

<150> 60/074,310 
<151> 1998-02-11 

<160> 10 

<170> Patentln Ver. 2.0 

<210> 1 
<211> 58 
<212> DNA 

<213> Homo sapiens 
<400> 1 

cttcttgatc ctcctgagtg tggcaatggc ttcattgaaa ctggagagga gtgtgatt 58 

<210> '2 

<211> 2499 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



atgaagccgc ccggcagcag ctcgcggcag ccgcccctgg cgggctgcag ccttgccggc 60 
gcttcctgcg gcccccaacg cggccccgcc ggctcggtgc ctgccagcgc cccggcccgc 120 
acgccgccct gccgcctgct tctcgtcctt ctcctgctgc ctccgctcgc cgcctcgtcc 180 
cggccccgcg cctggggggc tgctgcgccc agcgctccgc attggaatga aactgcagaa 24 0 
aaaaatttgg gagtcctggc agatgaagac aatacattgc aacagaatag cagcagtaat 300 
atcagttaca gcaatgcaat gcagaaagaa atcacactgc cttcaagact catatattac 360 
atcaaccaag actcggaaag cccttatcac gttcttgaca caaaggcaag acaccagcaa 420 
aaacataata aggctgtcca tctggcccag gcaagcttcc agattgaagc cttcggctcc 480 
aaattcattc ttgacctcat actgaacaat ggtttgttgt cttctgatta tgtggagatt 540 
cactacgaaa atgggaaacc acagtactct aagggtggag agcactgtta ctaccatgga 600 
agcatcagag gcgtcaaaga ctccaaggtg gctctgtcaa cctgcaatgg acttcatggc 660 
atgtttgaag atgatacctt cgtgtatatg atagagccac tagagctggt tcatgatgag 720 
aaaagcacag gtcgaccaca tataatccag aaaaccttgg caggacagta ttctaagcaa 780 
atgaagaatc tcactatgga aagaggtgac cagtggccct ttctctctga attacagtgg 840 
ttgaaaagaa ggaagagagc agtgaatcca tcacgtggta tatttgaaga aatgaaatat 900 
ttggaactta tgattgttaa tgatcacaaa acgtataaga agcatcgctc ttctcatgca 960 



<400> 2 



WO 99/41388 



PCTAJS99/03016 



cataccaaca actttgcaaa gtccgtggtc aaccttgtgg attctattta caaggagcag 1020 
ctcaacacca gggttgtcct ggtggctgta gagacctgga ctgagaagga tcagattgac 1080 
atcaccacca accctgtgca gatgctccat gagttctcaa aataccggca gcgcattaag 114 0 
cagcatgctg atgctgtgca cctcatctcg cgggtgacat ttcactataa gagaagcagt 1200 
ctgagttact ttggaggtgt ctgttctcgc acaagaggag ttggtgtgaa tgagtatggt 1260 
cttccaatgg cagtggcaca agtattatcg cagagcctgg ctcaaaacct tggaatccaa 1320 
tgggaacctt ctagcagaaa gccaaaatgt gactgcacag aatcctgggg tggctgcatc 1380 
atggaggaaa caggggtgtc ccattctcga aaattttcaa agtgcagcat tttggagtat 1440 
agagactttt tacagagagg aggtggagcc tgccttttca acaggccaac aaagctattt 1500 
gagcccacgg aatgtggaaa tggatacgtg gaagctgggg aggagtgtga ttgtggtttt 1560 
catgtggaat gctatggatt atgctgtaag aaatgttccc tctccaacgg ggctcactgc 1620 
agcgacgggc cctgctgtaa caatacctca tgtctttttc agccacgagg gtatgaatgc 1680 
cgggatgctg tgaacgagtg tgatattact gaatattgta ctggagactc tggtcagtgc 1740 
ccaccaaatc ttcataagca agacggatat gcatgcaatc aaaatcaggg ccgctgctac 1800 
aatggcgagt gcaagaccag agacaaccag tgtcagtaca tctggggaac aaaggctgca 1860 
gggtctgaca agttctgcta tgaaaagctg aatacagaag gcactgagaa gggaaactgc 1920 
gggaaggatg gagaccggtg gattcagtgc agcaaacatg atgtgttctg tggattctta 1980 
ctctgtacca atcttactcg agctccacgt attggtcaac ttcagggtga gatcattcca 2040 
acttccttct accatcaagg ccgggtgatt gactgcagtg gtgcccatgt agttttagat 2100 
gatgatacgg atgtgggcta tgtagaagat ggaacgccat gtggcccgtc tatgatgtgt 2160 
ttagatcgga agtgcctaca aattcaagcc ctaaatatga gcagctgtcc actcgattcc 2220 
aagggtaaag tctgttcggg ccatggggtg tgtagtaatg aagccacctg catttgtgat 2280 
ttcacctggg cagggacaga ttgcagtatc cgggatccag ttaggaacct tcaccccccc 234 0 
aaggatgaag gacccaaggg tcctagtgcc accaatctca taataggctc catcgctggt 2400 
gccatcctgg tagcagctat tgtccttggg ggcacaggct ggggatttaa aaatgtcaag 24 60 
aagagaaggt tcgatcctac tcagcaaggc cccatctga 24 99 

<210> 3 
<211> 20 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 3 

Leu Leu Asp Pro Pro Glu Cys Gly Asn Gly Phe lie Glu Thr Gly Glu 
15 10 15 

Glu Cys Asp Cys 
20 



<210> 4 
<211> 832 
<212> PRT 

<213> Homo sapiens 
<400> 4 

Met Lys Pro Pro Gly Ser Ser Ser Arg Gin Pro Pro Leu Ala Gly Cys 
15 10 15 

2 



WEST 



ID 


AAZ10207 standard; DNA; 24 99 


BP. 


XX 






AC 


AAZ10207; 




XX 






DT 


29-OCT-1999 (first entry) 




XX 






PN 


W09941388-A2. 




XX 






PD 


19-AUG-1999. 




XX 


■ 




PF 


ll-FEB-1999; 99WO-US03016 . 




XX 






PR 


ll-FEB-1998; 98US-0074310 . 




XX 






PA 


(IMMV ) IMMUNEX CORP. 




XX 






PI 


Cerretti DP; 




XX 






SQ 


Sequence 2499 BP; 677 A; 593 


C; 645 G; 584 T; 0 other; 



Query Match 86.7%; Score 1965.4; DB 20; Length 2499; 

Best Local Similarity 99.7%; Pred. No. 0; 



Matches 


1969; Conservative 0; Mismatches 6; Indels 0;' Gaps 


Qy 


27 


CTTGACACAAAGGCAAGACACCAGCAAAAACATAATAAGGCTGTCCATCTGGCCCAGGCA 
1 M 1 1 M 1 1 1 1 M 1 t 1 1 I t 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I I I I I I I | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | 
CTTGACACAAAGGCAAGACACCAGCAAAAACATAATAAGGCTGTCCATCTGGCCCAGGCA 


86 


— 394 


453 


oJ; UAUtWL 








0 Qy 


87 


AGCTTCCAGATTGAAGCCTTCGGCTCCAAATTCATTCTTGACCTCATACTGAACAATGGT 
1 1 1 1 i 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 t 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 i 1 1 I I I I I I I | I | M | | | 
AGCTTCCAGATTGAAGCCTTCGGCTCCAAATTCATTCTTGACCTCATACTGAACAATGGT 


146 


Db 


454 


513 


Qy 


147 


TTGTTGTCTTCTGATTATGTGGAGATTCACTACGAAAATGGGAAACCACAGTACTCTAAG 

i M 1 1 1 ri 1 1 1 1 1 1 1 ii 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 n 1 1 1 

TTGTTGTCTTCTGATTATGTGGAGATTCACTACGAAAATGGGAAACCACAGTACTCTAAG 


206 


Db 


514 


573 


Qy 


207 


GGTGGAGAGCACTGTTACTACCATGGAAGCATCAGAGGCGTCAAAGACTCCAAGGTGGCT 

1 LI 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 M 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 i I 1 1 I I 

GGTGGAGAGCACTGTTACTACCATGGAAGCATCAGAGGCGTCAAAGACTCCAAGGTGGCT 


266 


Db 


574 


633 


Qy 


267 


CTGTCAACCTGCAATGGACTTCATGGCATGTTTGAAGATGATACCTTCGTGTATATGATA 
M 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 i 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 i 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 | | | | M 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
CTGTCAACCTGCAATGGACTTCATGGCATGTTTGAAGATGATACCTTCGTGTATATGATA 


326 


Db 


634 


693 


Qy 


327 


GAGCCACTAGAGCTGGTTCATGATGAGAAAAGCACAGGTCGACCACATATAATCCAGAAA 
1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 i 1 1 1 1 1 1 1 t 1 1 i i 1 
GAGCCACTAGAGCTGGTTCATGATGAGAAAAGCACAGGTCGACCACATATAATCCAGAAA 


386 


Db 


694 


753 


Qy 


387 


ACCTTGGCAGGACAGTATTCTAAGCAAATGAAGAATCTCACTATGGAAAGAGGTGACCAG 
1 1 1 1 1 1 M 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 i 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 .1 1 1 1 1 1 1 1 1 I i 1 I 
ACCTTGGCAGGACAGTATTCTAAGCAAATGAAGAATCTCACTATGGAAAGAGGTGACCAG 


446 


Db 


754 


813 


Qy 


447 


TGGCCCTTTCTCTCTGAATTACAGTGGTTGAAAAGAAGGAAGAGAGCAGTGAATCCATCA 
1 1 1 1 1 1 M 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I I I I I I I I M 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I I I I I | i | | | | | | | | | | | 
TGGCCCTTTCTCTCTGAATTACAGTGGTTGAAAAGAAGGAAGAGA^C^GTGAATCCATCA 


506 


Db 


814 


873 







Qy 


507 


Db 


874 


Qy 


567 


Db 


934 


Qy 


627 


Db 


994 


Qy 


687 


Db 


1054 


Qy 


747 


Db 


1114 


Qy 


807 


Db 


1174 


Qy 


867 


Db 


1234 


Qy 


927 


Db 


1294 


Qy 


987 


Db 


1354 


Qy 


1047 


Db 


1414 


Qy 


1107 


Db 


1474 


Qy 


1167 


Db 


1534 


Qy 


1227 


Db 


1594 


Qy 


1287 


Db 


1654 



1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 II I 



I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I II I I I II I I I M I I I I I I 



CTTGTGGATTCTATTTACAAGGAGCAGCTCAACACCAGGGTTGTCCTGGTGGCTGTAGA^ 68 6 
I I I I II I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I II I I I I I I I 
CTTGTGGATTCTATTTACAAGGAGCAGCTCAACACCAGGGTTGTCCTGGTGGCTGTAGAG 1053 



I I I I I I I I I I I II I I M I I I I I I I I I I I II I I I II I I I I I I II I I I I I I I I f I I I I I I I I 



1113 



TTCTCAAAATACCGGCAGCGCATTAAGCAGCATGCTGATGCTGTGCACCTCATCTCGCGG 806 
I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTCTCAAAATACCGGCAGCGCATTAAGCAGCATGCTGATGCTGTGCACCTCATCTCGCGG 1173 

GTGACATTTCACTATAAGAGAAGCAGTCTGAGTTACTTTGAAGGTGTCTGTTCTCGCACA 8 66 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I t I I I I I 
GTGACATTTCACTATAAGAGAAGCAGTCTGAGTTACTTTGGAGGTGTCTGTTCTCGCACA 1233 

AGAGGAGTTGGTGTGAATGAGTATGGTCTTCCAATGGCAGTGGCACAAGTATTATCGCAG 926 
I I I I I I I I I I I I I I I I II It I I I I I I I I I I I I I II I I I I 1 I M I I ! I I I I I I I I | I I I | | 
AGAGGAGTTGGTGTGAATGAGTATGGTCTTCCAATGGCAGTGGCACAAGTATTATCGCAG 1293 



I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I II I I I I I II I II I I I I I I II I I I I I I 



I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I | | I | | | | | | | | | | | | | | | | | 



TTTTCAAAGTGCAGCATTTTGGAGTATAGAGACTTTTTACAGAGAGGAGGTGGAGCCTGC 1106 
I I I I I I i 1 I I I I II I I I I I I M I I I II I I I I M I I I I M I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTTTCAAAGTGCAGCATTTTGGAGTATAGAGACTTTTTACAGAGAGGAGGTGGAGCCTGC 14 7 3 



I I I I I I I I I I II I I I I I I II I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I | I | | | | 
CTTTTCAACAGGCCAACAAAGCTATTTGAGCCCACGGAf^G^GGAAATGGATACGTGGAA 

GCTGGGGAGGAGTGTGATTGTGGTTTTCATGTGGAATGCTATGGATTATGCTGTAAGAAA 
I I I.I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 



TGTTCCCTCTCCAACGGGGCTCACTGCAGCGACGGGCCCTGCTGT AACAATACCTCATGT 128 6 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I 
TGTTCCCTCTCCAACGGGGCTCACTGCAGCGACGGGCCCTGCTGTAACAATACCTCATGT 1653 

CTTTTTCAGCCACGAGGGTATGAATGCCGGGATGCTGTGAACGAGTGTGATATTACTGAA 134 6 
I I I I I I I I I M I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I 
CTTTTTCAGCCACGAGGGTATGAATGCCGGGATGCTGTGAACGAGTGTGATATTACTGAA 1713 



f 



Qy 
Db 

Qy 

Db 

Qy 
Db 

Qy 

Db 

Qy 

Db 

Qy 

Db 

Qy 

Db 

Qy 
Db 

Qy 
Db 

Qy 

Db 

Qy 

Db 



1347 TATTGTACTGGAGACTCTGGTCAGTGCCCACCAAATCTTCATAAGCAAGACGGATATGCA 1406 

I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I IN I I I I I I I I I I I I I I I I I I Ml I I I I I I I I I I I I 
1714 TATTGTACTGGAGACTCTGGTCAGTGCCCACCAAATCTTCATAAG(@GACGGATATGCA 1773 

1407 TGCAATCAAAATCAGGGCCGCTGCTACAATGGCGAGTGCAAGACCAGAGACAACCAGTGT 14 66 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I i 
1774 TGCAATCAAAATCAGGGCCGCTGCTACAATGGCGAGTGCAAGACCAGAGACAACCAGTGT 1833 

14 67 CAGTACATCTGGGGAACAAAGGCTGCAGGGTCTGACAAGTTCTGCTATGAAAAGCTGAAT 1526 

I I M I I I I I I t I M I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | 
1834 CAGTACATCTGGGGAACAAAGGCTGCAGGGTCTGACAAGTTCTGCTATGAAAAGCTGAAT 1893 

1527 ACAGAAGGCACTGAGAAGGGAAACTGCGGGAAGGATGGAGACCGGTGGATTCAGTGCAGC 1586 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I 1 I I I I 
18 94 ACAGAAGGCACTGAGAAGGGAAACTGCGGGAAGGATGGAGACCGGTGGATTCAGTGCAGC 1953 

1587 AAACATGATGTGTTCTGTGGATTCTTACTCTGTACCAATCTTACTCGAGCTCCACGTATT 164 6 

I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I | | | | | | | | | | | | | | | | | | M | | 
1954 AAACATGATGTGTTCTGTGGATTCTTACTCTGTACCAATCTTACTCGAGCTCCACGTATT 2013 

1647 GGTCAACTTCAGGGTGAGATCATTCCAACTTCCTTCTACCATCAAGGCCGGGTGATTGAC 1706 

I M M I I I i ! I II i I I I I I I I IE I I I I I I I I I I I | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | 
2014 GGTCAACTTCAGGGTGAGATCATTCCAACTTCCTTCTACCATCAAGGCCGGGTGATTGAC 2073 

1707 TGCAGTGGTGCCCATGTAGTTTTAGATGATGATACGGATGTGGGCTATGTAGAAGATGGA 17 66 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I | I | I | M I I I 
2074 TGCAGTGGTGCCCATGTAGTTTTAGATGATGATACGGATGTGGGCTATGTAGAAGATGGA 2133 

17 67 ACGCCATGTGGCCCGTCTATGATGTGTTTAGATCGGAAGTGCCTACAAATTCAAGCCCTA 1826 

I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I II M I I I I I I I | I | | | | | | | | | 
2134 ACGCCATGTGGCCCGTCTATGATGTGTTTAGATCGGAAGTGCCTACAAATTCAAGCCCTA 2193 

1827 AATATGAGCAGCTGTCCACTCGATTCCAAGGGTAAAGTCTGTTCGGGCCATGGGGTGTGT 1886 

I I N I t I M M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I 
2194 AATATGAGCAGCTGTCCACTCGATTCCAAGGGTAAAGTCTGTTCGGGCCATGGGGTGTGT 2253 

1887 AGTAATGAAGCCACCTGCATTTGTGATTTCACCTGGGCAGGGACAGATTGCAGTATCCGG 194 6 

I I I I I I I I I I I I I I I i I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

2254 AGTAATGAAGCCACCTGCATTTGTGATTTCACCTGGGCAGGGACAGATTGCAGTATCCGG 2313 

194 7 GATCCAGTTAGGAACCTTCACCCCCCCAAGGATGAAGGACCCAAGGGTTTGTGTG 2001 

I I I I I I I I I I I I M I I I I M II I I I I I I I I I I I I I | | | | | | | | | | | | | Ml 
2314 GATCCAGTTAGGAACCTTCACCCCCCCAAGGATGAAGGACCCAAGGGTCC^TASjrG 2368 




in 

J. u 


AAZ10207 standard; DNA; 2499 


RP 


vv 
AA 








a r* 
nL, 


t\i\U 1UZU / / 






vv 
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1J 1 








vv 
AA 








IT IN 








vv 
AA 










19-AUG-1999. 






V V 
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ll-FEB-1999; 


99WO-US03016. 




VY 
AA 








PR 


ll-FEB-1998; 


98US-0074310. 




XX 








PA 


(IMMV ) IMMUNEX CORP. 




XX 








PI 


Cerretti DP; 






XX 








SQ 


Sequence 24 99 


BP; 677 A; 593 


C; 



Alignment Scores : 

Pred. No. : a " 4 . 4e-28£ 

Score: 3621.00 

Percent Similarity: 99.70% 
Best Local Similarity: 99.70% 

Query Match: 93.86% 

DB: 20 



Length: 2499 

Matches: 654 

Conservative: 0 

Mismatches: 2 

Indels: 0 

Gaps: 0. 



US-09-809-617-2 (1-696) x AAZ10207 (1-2499) 

Qy 
Db 



9 LeuAspThrLysAlaArgHisGlnGlnLysHisAsnLysAlaValHisLeuAlaGlnAla . 28 
I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
394 CTTGACACAAAGGCAAGACACCAGCAAAAACATAATAAGGCTGTCCATCTGGCCCAGGCA 4 53 



Qy 29 SerPheGlnlleGluAlaPheGlySerLysPhelleLeuAspLeuIleLeuAsnAsnGly 48 

I I II I I I II I I I I I I I M I I I I I I I I I II I I M I I I I I I I I I I I I I I 11 I I I I I I I I I I I 
Db 454 AGCTTCCAGATTGAAGCCTTCGGCTCCAAATTCATTCTTGACCTCATACTGAACAATGGT 513 

Qy 4 9 LeuLeuSerSerAspTyrValGluIleHisTyrGluAsnGlyLysProGlnTyrSerLys 68 

1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 f 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 r 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 i 1 1 1 1 

Db 514 TTGTTGTCTTCTGATTATGTGGAGATTCACTACGAAAATGGGAAACCACAGTACTCTAAG 573 

Qy 69 GlyGlyGluHisCysTyrTyrHisGlySerlleArgGlyValLysAspSerLysValAla 88 

I I I I I I I I I I 1 1 I I I I i I t I I I I II I I I I I I I I I l I I I I I I I M I I I I I I I I ! I I I I I I I I 
Db 574 GGTGGAGAGCACTGTTACTACCATGGAAGCATCAGAGGCGTCAAAGACTCCAAGGTGGCT 633 



Qy 


89 


LeuSerThrCysAsnGlyLeuHisGlyMetPheGluAspAspThrPheValTyrMetlle 


108 






1 1 II II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 M 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Db 


634 


CTGTCAACCTGCAATGGACTTCATGGCATGTTTGAAGATGATACCTTCGTGTATATGATA 


693 


Qy 


109 


GluProLeuGluLeuValHisAspGluLysSerThrGlyArgProHisIlelleGlnLys 


128 






1 1 j 1 1 M 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 II 1 1 1 1 1 1 




Db 


694 


GAGCCACTAGAGCTGGTTCATGATGAGAAAAGCACAGGTCGACCACATATAATCCAGAAA 


753 



Qy 

Db 



129 ThrLeuAlaGlyGlnTyrSerLysGlnMetLysA'snLeuThrMetGluArgGlyAspGln 148 

I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
754 ACCTTGGCAGGACAGTATTCTAAGCAAATGAAGAATCTCACTATGGAAAGAGGTGACCAG 813 



Qy 


149 


Db 


814 


Qy 


169 


Db 


874 


Qy 


189 


Db 


' 934 


Qy 


209 


Db 


994 


Qy 


229 


Db 


1054 


Qy 


249 


Db 


1114 


Qy 


269 


Db 


1174 


Qy 


289 


Db 


1234 


Qy 


309 


Db 


1294 


Qy 


329 


Db 


1354 


Qy 


349 


Db 


1414 


Qy 


369 


Db 


1474 


Qy 


389 


Db 


1534 


Qy 


.409 


Db 


1594 



IW 

TrpProPheLeuSerGluLeuGlnTrpLeuLysArgArgLysArg Ma ZalAsnProSer 1 68 



I I I I I f II t I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I 



TGGCCCTTTCTCTCTGAATTACAGTGGTTGAAAAGAAGGAAGAGAGCA 



I I I 



I I I I I I I I I I I 

1TGAATCCATCA 873 



ArgGlyllePheGluGluMetLysTyrLeuGluLeuMetlleGlyAsnAspHisLysThr 188 
I I I I II II ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I ! I I I I I I I I I I I I I 
CGTGGTATATTTGAAGAAATGAAATATTTGGAACTTATGATTGTTAATGATCACAAAACG 933 

TyrLysLysHisArgSerSerHisAlaHisThrAsnAsnPheAlaLysSerValValAsn 208 
I I I I I I I I I ! I I I I I II I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TATAAGAAGCATCGCTCTTCTCATGCACATACCAACAACTTTGCAAAGTCCGTGGTCAAC 993 

LeuValAspSerlleTyrLysGluGlnLeuAsnThrArgValValLeuValAlaValGlu 228 
I I I I I I M I I I I I I I II I I I I I II I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I II 
CTTGTGGATTCTATTTACAAGGAGCAGCTCAACACCAGGGTTGTCCTGGTGGCTGTAGAG 1053 

ThrTrpThrGluLysAspGlnlleAspIleThrThrAsnProValGlnMetLeuHisGlu 24 8 
I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACCTGGACTGAGAAGGATCAGATTGACATCACCACCAACCCTGTGCAGATGCTCCATGAG 1113 

PheSerLysTyrArgGlnArglleLysGlnHisAlaAspAlaValHisLeuIleSerArg 2 68 
I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | 

TTCTCAAAATACCGGCAGCGCATTAAGCAGCATGCTGATGCTGTGCACCTCATCTCGCGG 1173 



IIMIIIIIIII II II I !! Illllll! millllllMIIMI 

GTGACATTTCACTATAAGAGAAGCAGTCTGAGTTACTTTGGAGGTGTCTGTTCTCGCACA 1233 



I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I 



SerLeuAlaGlnAsnLeuGlylleGlnTrpGluProSerSerArgLysProLysCysAsp 328 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGCCTGGCTCAAAACCTTGGAATCCAATGGGAACCTTCTAGCAGAAAGCCAAAATGTGAC 1353 



I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I | | I | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | 



PheSerLysCysSerlleLeuGluTyrArgAspPheLeuGlnArgGlyGlyGlyAlaCys 368 
I M I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I 
TTTTCAAAGTGCAGCATTTTGGAGTATAGAGACTTTTTACAGAGAGGAGGTGGAGCCTGC 1473 



LeuPheAsnArgProThrLysLeuPheGluProThrGlu^ys 



I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I 



I I I 



31yAsnGlyTyrValGlu 388 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I 



CTTTTCAACAGGCCAACAAAGCTATTTGAGCCCACGGAAlTG'ipGAAATGGATACGTGGAA 1533 

AlaGlyGluGluCysAspCysGlyPheHisValGluCysTyrGlyLeuCysCysLysLys 408 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGGGGAGGAGTGTGATTGTGGTTTTCATGTGGAATGCTATGGATTATGCTGTAAGAAA 1593 

CysSerLeuSerAsnGlyAlaHisCysSerAspGlyProCysCysAsnAsnThrSerCys 4 28 
I M I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | j | 




Qy 


429 


Db 


1654 


Qy 


449 


Db 


1714 


Qy 


469 


Db 


1774 


Qy 


489 


Db 


1834 


Qy 


509 


Db 


1894 


Qy 


529 


Db 


1954 


Qy 


549 


Db 


2014 


Qy 


569 


Db 


2074 


Qy 


589 


Db 


2134 


Qy 


609 


Db 


• 2194 


Qy 


629 


Db 


2254 


Qy 


649 


Db 


2314 



1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 i 1 1 1 1 1 1 i i i 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 i 1 1 1 1 1 1 1 1 n 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 ii i 



1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 n ii 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 ii 1 1 1 i. 



Gln^spGlyTyrAla 4 68 
I I I II I I I II I I I I I 



1714 TATTGTACTGGAGACTCTGGTCAGTGCCCACCAAATCTTCATAAC CAA 3ACGGATATGCA 1773 



I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 



508 



GlnTyrlleTrpGlyThrLysAlaAlaGlySerAspLysPheCysTyrGluLysLeuAsn 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CAGTACATCTGGGGAACAAAGGCTGCAGGGTCTGACAAGTTCTGCTATGAAAAGCTGAAT 1893 

ThrGluGlyThrGluLysGlyAsnCysGlyLysAspGlyAspArgTrpIleGlnCysSer 528 
I I I I M I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I 
ACAGAAGGCACTGAGAAGGGAAACTGCGGGAAGGATGGAGACCGGTGGATTCAGTGCAGC 1953 



I II II I I f I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 



GlyGlnLeuGlnGlyGluIlelleProThrSerPheTyrHisGlnGlyArgVallleAsp 568 
M I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGTCAACTTCAGGGTGAGATCATTCCAACTTCCTTCTACCATCAAGGCCGGGTGATTGAC 2073 



II I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I [ I 



ThrProCysGlyProSerMetMetCysLeuAspArgLysCysLeuGlnlleGlnAlaLeu 608 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I [ I I I I M I I I ! 
ACGCCATGTGGCCCGTCTATGATGTGTTTAGATCGGAAGTGCCTACAAATTCAAGCCCTA 2193 



I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I i I I I I 
AATATGAGCAGCTGTCCACTCGATTCCAAGGGTAAAGTCTGTTCGGGCCATGGGGTGTGT 

SerAsnGluAlaThrCysIleCysAspPheThrTrpAlaGlyThrAspCysSerlleArg 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGTAATGAAGCCACCTGCATTTGTGATTTCACCTGGGCAGGGACAGATTGCAGTATCCGG 



628 



2253 



648 



2313 



I I I I I I M I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAT CC AGT T AG G AAC C T T C AC C C C C C C AAG G AT G AAG G AC C C AAGGG T 



664 



2361 



(oiasn) MNV19 39Vd SIM 



